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Studijy planas, vykdymo
suvestine

Dalyvavimas konferencijose Publikacijos
Nacionalinése Tarptautinése Su citavimo rodikliu Be citavimo rodiklio Buklé
Planas Jvykdyta Planas Jvykdyta Planas Jvykdyta Planas Jvykdyta Planas Jvykdyta

| (2022/2023) 2 2 1 0 0 1 0 0 1 1
(konf. darby
medziagoje)

[1 (2023/2024) 2 2 1 0 0 1 0 0 1 0

[l (2024/2025) 0 0 0 1 1 0 1 0* 0 1 *Jteikta Zurnalui Evolutionary
(konf. darby Bioinformatics. Atmesta
medziagoje) Jteikta kitam Zurnalui Journal of

Computational Biology. Gauta
recenzija, jteikti pataisymai.

IV (2025/2026) 0 0 0 0 1 0 1 0* 0 0 Jteikta Zurnalui Scientific
Reports

IS viso: 4 4 2 1 2 2 2 0 2 3



Ataskaitinio pusmecio darbo
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planas ir jo jvykdymas

Planas Jvykdyta

Journal of B. Stakauskas, V.
Computational Biology MarcinkevicCius.

Evaluating Protein
Language Model
Embeddings for Viral Clade
Assignment

Scientific Reports B. Stakauskas, P. Gérecki.

Phylogenetic Signal in
Protein Language Model
Embeddings: A Zero-Shot
Analysis of Distance-Based
Tree Inference

Buklé Publikacijos tipas

Jteikta : 2025-10-10 CA WoS su Impact Factor
(1.6)

Jteikta (gautos pirmos

recenzijos): 2026-02-25

Jteikta: 2025-12-31 CA WoS su Impact Factor
(3.9)



Visy moksliniy tyrimy ir disertacijos
rengimo etapai

1. Moksliniy tyrimy disertacijos tema apzvalga ir analizé

2. Mokslinio tyrimo vykdymas
1.Tyrimo metodikos sudarymas
2.Teorinis tyrimas
3.Empirinis tyrimas
4.Gauty duomeny analize, apibendrinimas, iSsvady parengimas

3. Atskiry daktaro disertacijos daliy (tyrimo metodikos, rezultaty, ginamy
teiginiy, iSvady, ir kt.) parengimas

4. Daktaro disertacijos parengimas ir svarstymas padalinyje
5. Daktaro disertacijos gynimas
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Trumpas per
pusmet] gauty
moksliniy rezultaty
pristatymas
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Atlikti tyrimai

B. Stakauskas, V. MarcinkeviCius. Evaluating Protein Language Model
Embeddings for Viral Clade Assignment

B. Stakauskas, P. Gorecki. Phylogenetic Signal in Protein Language Model
Embeddings: A Zero-Shot Analysis of Distance-Based Tree Inference
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Klady priskyrimas

H3N2 HA sekos 2016-2017 ir 2018-2029 metai | Duomeny rinkinys

) Clades Within-clade Between-
ESM-2, ProtBert, ProtT5, CARP Hamming cade -
Y,

Train 1,523 0.0059 0.0158

Mean-pooling, BOS, site-aware Test 1,073 17 0.0054 0.0247

T-SNE, UMAP, PCA, MDS

" Atlikta 100 pakartojimy su atsitiktiniais
HDBSCAN, epsilon parinkimas duomeny poaibiais

NVI/NMI/ARI
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Filogenetinio medzio
rekonstravimas

Duomeny rinkiniai:

« 500 skirtingy baltymy Seimy iS PANTHER DB
* Generuotos sekos naudojant SimPhy ir AliSim.
Modeliai:

ProtT5, ProtBert, E1, ESMC, MSA Pairformer

Metrikos:

RF Robinson-Foulds: topologiniai skirtumai

KF Kuhner-Felsenstein: Saky ilgiy neatitikimas

Nye Pomedziy panasumai

SPI Shared Phylogenetic Information
Metrika gaunama lyginant su ,Zzinomu“ filogenetiniu medziu
Rezultatas lyginamas su Phyloformer rezultatu
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Atstumy agregavimas
 Mean-pooling

« Slenkantis langas
« Padengiamumas

» Altsitiktiniai poabiai

Priskiriami vienetiniai svoriai, arba svoriai
sudaromi pagal unikaliy simboliy skaiciy
arba Shannon entropijg



Relative normalised RF distance
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Slenkantis langas

e Sudaromi jterpiniai kiekvienai pozicijai

e Sudaromi persidengiantys langai

« ApskaicCiuojamas atstumas kiekvinem langui
e Susumuojami visi gauti atstumai

Ekstremalus atvejis: N=1
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Relative normalised RF distance
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relative KF
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Kito pusmecio
darbo planas
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Moksline veikla:

* Atskiry daktaro disertacijos daliy (tyrimo metodikos, rezultaty, ginamy
teiginiy, iSvaduy, ir kt.) parengimas:
o Tiksly, uzdaviniy, tyrimo metodikos, ginamuyjy teiginiy patikslinimas.
o Analitinés disertacijos dalies parengimas.
o Teorinés disertacijos dalies parengimas.
o Eksperimentinés disertacijos dalies parengimas.
o Bendryjy iSvady formulavimas.

» Daktaro disertacijos parengimas ir svarstymas padalinyje.
 Daktaro disertacijos gynimas.
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